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Державна агроекологічна академія України

ГЕНЕТИЧНИЙ МОНІТОРИНГ СТАДА ЧОРНО-РЯБОЇ ХУДОБИ У ХОДІ ПРОЦЕСУ
УТВОРЕННЯ ПОРІД

В роботі розглянуті результати багаторічного генетичного моніторингу стада чорно-рябої 
худоби під час утворення порід.

Дослідження генетичних умов успадкування та підвищення вимог до рівня показників 
ознак, що селекціонуються, веде до необхідності розробки нових способів удосконалення 
вітчизняних порід худоби. Для відображення селекційних та генетичних процесів, що 
відбуваються у породі, популяції, стаді у якості моделі використана структура алелофонду 
найбільш поліалельних груп крові.

Облік закономірностей індивідуальної та групової мінливості тварин з використанням 
генетичних маркерів дозволив запропонувати системну концентрацію та принципи макро- та 
мікромоніторингу, зоомаркерної селекції. Система, що об'єднує сукупність методів оптимізації 
розведення худоби з використанням інформації про генетичні маркери, стосовно нових 
економічних та екологічних умов, названа генетичним моніторингом. Ця концепція, згідно 
розрахунків М.І. Букарова [1] забезпечує суттєве поліпшення селекційно-племінної роботи, 
підвищення продуктивності при доборі на 8-10%.

У теперішній час генетичний моніторинг є найважливішим завданням селекційно- 
генетичних досліджень -  він поєднує у собі довгострокове спостереження за станом 
популяційних генофондів, оцінку та контролювання їх динаміки у часі та просторі (Ю.П. 
Алтухов 1995;), [2] а також розробку методів корекції генетичної структури порід в потрібному 
напрямку.

Між тим систематичні підходи, що широко використовуються в теперішній час, 
залишаються поза полем зору суттєвість структурної організації генофонду і функціонування 
його як системи, що здібна до самовідтворювання, самоорганізації і селекції. [2].

Все це дало нам підстави для проведення широкомасштабних досліджень генофонду 
стада чорно-рябої худоби у ході процесу утворення порід.

Матеріали та методи досліджень
Дослідження проведено у стаді чорно-рябої худоби дослідного господарства 

“Українка”.
Використано результати типування тварин за групами крові за період з 1963 по 1999 

роки (п = 5884). Динаміка генетичної структури стада вивчалася шляхом довгострокового 
моніторингу.
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Ступінь схожості між окремими групами тварин визначено за формулою Майсела- 
Ліндерта,. Листанції-Неся. Статистична обробка проведена загальновизнаними методами (Са, 
V, Na, An та іншими) та пакету прикладних програм, що створено в лабораторії генетики IT 
УААН.

Результати досліджень
і .  М оніт оринг якісних ознак
Моніторинг імуногенетичних показників (груп крові) , що проведений у стаді чорно- 

рябої худоби дослідного господарства “ Українка” в період з 1963р. по 1999р. дозволив 
простежити зміни генофонду стада у ході селекційної роботи з ним. У цей період 
використовувалися бугаї-плідники, а на початковому етапі формування стада -  і корови трьох 
чорно-рябих порід: вітчизняної чорно-рябої, голландської та голштино-фризької.

Дослідження проводилися як в ряду послідовних поколінь, так і у стаді вцілому в різні 
періоди часу. Простежено вплив селекційних методів на генофонд стада, виявлено певні 
особливості та закономірності відповіді стада на дію людини.

Генофонд стада, протягом всього дослідного періоду, має високий рівень різноманіття. 
На цьому рівні спостерігається періодичний зріст частоти зустрічаємості різних алелей в 
залежності від породи та генотипу бугая-плідника, що використовувався у стаді в той чи інший 
період.

Одночасно зростала кількість ефективних алелей, знижувався рівень гомозиготності, 
зростала ступінь реалізації можливої генетичної мінливості. Ці закономірності простежено в 
усіх системах груп крові.

Встановлено, що насичення генофонду генетичним матеріалом голландської та 
голштинської порід має тимчасовий характер. Алелі цього походження поступово елімінуються 
із стада.

Інтенсивна голштинізація лише до 1991 року створила собі матеріальну основу в 
вигляді корів-носіїв голштинських алелей, але і після цього підтримка у стаді бажаного рівня 
голштинської “крові” потребує постійного її прилиття за допомогою чистопородних бугаїв- 
плідників.

В протилежність цьому алелі чорно -  рябої породи вітчизняної селекції протягом всього 
періоду досліджень зберігалися у стаді і успадковувались нащадками від матерів.

Різноманіття генофонду, що склалося до 1986 року, дало змогу ідентифікувати порідні 
маркери, зокрема за В-системою груп крові, до яких належать: BOY D'; “b”- чорно-рябої 
худоби; І ,”Ь” -  голландської худоби; G Y Е' Q' ; I ;Y А' ; О А' Г К ' О' - голштино-фрізької 
худоби.

Одержані результати дають підставу стверджувати, що у стаді, де проводиться 
селекційна робота, чітко простежується дія як штучного, так і природного відбору, як наслідок 
уповільнення швидкості селекційного процесу, незбігання фактичних результатів та тих, що 
очікували.

2. Моніторинг кількісних показників
Генофонд дослідного стада широкий та різноманітний, про що свідчать:

-  широкий спектр алелей груп крові (64-494 алелі за В-системою;
-  широкий спектр генотипів груп крові (33-276 за В-системою);
-  велика кількість ефективних алелей (Na = 10-50);
-  високий рівень реалізації можливої генетичної мінливості ( V =90,80-99,22%);
-  низький рівень гомозиготності (Са= 1,99- 9,62%) відповідно високий рівень 

гетерогенності (90,38-98,01).
-  підвищення загального рівня генетичного різноманіття відбувалося постійно по 

ходу введення у стадо нових порід, ротації бугаїв різного походження (табл. 1);
-  це зафіксовано у ході дослідження стада імуногенетичними методами в різні 

періоди часу (табл. 2).
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’ Таблиця 1
Моніторинг генофонду стада ВРХ чорно-рябої породи дослідного господарства

«Українка»
РІК

народження Голів Системи груп крові

В-система С-система
алелей а, % N8 п, г/т У,% алелей Са, % N4 п, г/т У,%

1964 15 зо 5,54 18 15 97,72 27 5,48 18 10 98,15
1970 66 119 2.56 39 64 98,27 107 3,03 33 53 97,76
1971 212 330 5,67 18 209 94,61 235 6,39 16 166 94,01
1978 41 82 1,99 50 40 99,22 81 1,88 53 21 99,34
1980 74 146 4,91 20 70 95,74 124 3,69 27 34 97,10
1984 236 424 5,62 18 229 94.61 298 6,42 16 186 93,90
1986 192 360 3,01 33 188 97,26 295 4,36 23 169 95,96
1988 277 482 2.53 40 270 97,68 363 3,90 25 229 96.33
1991 124 216 9,62 10 120 90,80 153 11,37 9 99 89,21
1993 41 79 7,41 13 39 93,78 70 9,56 10 36 91.75
1996 69 119 3,75 17 68 95,05 90 9,28 11 51 97,74
1998 97 144 9,36 11 91 91,27 97 12,49 8 67 88.42

Таблиця 2
Рівень гетерогенності генофонду стада чорно-рябої худоби дослідного 

господарства “Українка” в різні періоди часу
Роки Голів Алелей N3 Са, % Н,% V, % Кількість генотипів

фактична теоретична
1986 386 230 20 4,90 5,40 95,48 368 26565
1993 296 252 73 1,34 2,03 99,00 279 31878
1999 251 410 23 4,35 1,03 96,03 237 84255

До 1999 року генофонд став більш консолідованим, наскільки це можливо в історично 
та фактично трьох порідному стаді (Са = 4,35%. Ма = 23; V = 96,03 % ).

Таким чином багаторічний генетичний моніторинг дозволив зафіксувати відповідь 
генофонду стада на селекційний вплив. Рівень генетичного різноманіття це дуже велика 
довгострокова робота щодо консолідації генофонду.

3. Вивчення характеру зв’язків між послідовними поколіннями 
Іншим напрямком вивчення реакції генофонду на селекційний вплив було дослідження 

динаміки ступеню схожості за алелями, фенотипами та генотипами систем груп крові між 
послідовними поколіннями нащадків.

Отримані результати доповнюють матеріали щодо динаміки рівня гомозиготності. Так, 
покоління нащадків, народжених від бугаїв нової в даному стаді породи, чи нової генерації вже 
існуючої породи, відрізняється від попередніх поколінь (сі = 2,28-0,08; г = 0,00-0,41) та мають 
незначний рівень гомозиготності (Са = 1,99- 2,56). З наступними поколіннями, навпаки, 
помічено зростання ступеню схожості та коефіцієнту гомозиготності ( сі = 0,41-1,03; г = 0,35- 
0,67; Са = 8,24-9,36 ).

Отже, одержана цільна картина відповіді генофонду стада на селекційний вплив. 
Генофонд є динамічною структурою, такою що функціонує та розвивається.

Висновки
Довгостроковий моніторинг, що проведено у стаді чорно-рябої худоби дослідного 

господарства “Українка” у ході породоутворення дозволив стверджувати, що генофонд є 
динамічною структурою яка, чутливо реагує на селекційний вплив, функціонує та розвивається.

Часта зміна порід плідників веде до розширення генетичного потенціалу стада, 
ослабленню консолідації та, як наслідок, збільшенню фенотипової мінливості. Це розхитує 
генофонд.

Поряд з заново надходженими алелями груп крові батьків у стаді зберігаються 
генетичні маркери початкових порід та окремих плідників. Беручи до уваги, що відбір та добір 
до цього часу ведеться без урахування маркерів, є підстави припустити, що алелі -  довгожитєві 
маркірують високі адаптаційні здатності тварин до даних умов утримання та годівлі. Це 
свідчить про те, що в стадах с.-г. тварин, поряд зі штучним відбором діє і природний.
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Поряд з якісними показниками велике інформаційне навантаження має коефіцієнт 
гомозиготності, який чутливо реагує на селекційний вплив і може використовуватися для 
аналізу відповіді генофонду.
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ОСОБЛИВОСТІ ПРОМІЖНОГО ОБМІНУ ЖОВЧНИХ КИСЛОТ В ОРГАНІЗМІ 

НОВОНАРОДЖЕНИХ ТЕЛЯТ, ХВОРИХ НА ДИСПЕПСІЮ

Вперше вивчено склад жовчних кислоту бульбашковій жовчі, тканинах печінки івмісті товстої 
кишки телят хворих на диспепсію.

Жовч тварини і людини являється одним з важливих травних секретів і екскретів 
одночасно. Характерною органічною складовою жовчі являються жовчні кислоти, які беруть 
безпосередню участь в процесі травлення та засвоєння компонентів корму ліпідної природи. 
Так, вони активують ліпазу і сприяють всмоктуванню ліпідів та жиророзчинних вітамінів. 
Встановлено їх вплив на скоротливу активність м’язів шлунково-кишкового тракту та 
перистальтику тонкого кишечника. Впливаючи на ці відомі та деякі не зовсім з’ясовані функції 
в організмі тварин, жовчні кислоти рециркулюють в ентерогепатичному круговороті і за добу 
відтворюють 8-9 циклів,

Фізико-хімічні особливості будови молекули жовчних кислот обумовлюють детергентні 
властивості і завдяки цьому, вони активно взаємодіють з мембранами клітин, а також в певній 
мірі проявляють антисептичні властивості.

Мета даної роботи -  вивчити особливості проміжного обміну жовчних кислот в 
організмі телят хворих на диспепсію в порівнянні з телятами клінічно здоровими.

Матеріал та методи
Для досліджень використовували жовч телят взяту безпосередньо із жовчного міхура. 

Підготовку проб тканини печінки та вмістимого товстої кишки телят для біохімічного аналізу 
проводили згідно рекомендаціям, описаних в широковідомих посібниках.

Крім хворих на диспепсію телят (п=5) віком 3-5 днів як контроль використовували 
клінічно здорових телят такого ж віку.

Жовчні кислоти із жовчі, тканини печінки та вмістимого товстої кишки телят визначали 
за опублікованою методикою. Екстракцію жовчних кислот з вищезгаданих біоматеріалів 
проводили охолодженою сумішю станол-ацетон (1:3). Після екстракції жовчних кислот їх 
концентрували в конусовидних пробірках і перед нанесенням сухий залишок розводили в 
мікрооб’ємах (10-50 мкл) суміші етанол-вода (6:4).

Хроматографічний аналіз екстрактів жовчі, тканини печінки та вмістимого товстої 
кишки на окремі жовчні кислоти здійснювали згідно методу, використовуючи систему 
розчинників зі слідуючих компонентів: аміловий ефір оцтової кислоти, бутанол, толуол, оцтова 
кислота та дистильована вода у співвідношенні -  3:1:1:3:1. В роботі використовували набір 
скляних камер заводу “Kavalier” (ЧССР). Ідентифікацію окремих фракцій жовчних кислот 
здійснювали за допомогою свідків різних фірм-виробників Sigma, Reanal (Угорщина).

Фарбування жовчних кислот на тонкошарових хроматограмах здійснювали 
комплексним барвником, який включає слідуючі компоненти; 1 грам фосфорномолібденової 
кислоти розведеної в суміші з 15 мл льодової оцтової +5 мл 50% трихлороцтової та 1 мл 
концентрованої сірчаної кислоти.
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